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J’ai rejoint les laboratoires de recherche du CNRS après un premier séjour de deux ans aux Etats-Unis, il y 

a de cela près de trente ans. Depuis, j'ai évolué au sein du CNRS et obtenu le poste de Directeur de 

Recherche 1ère classe en 2015. Je dirige depuis 2011 le laboratoire CNRS « Bacterial Pathogenesis and 

Cellular Responses », ERL5261 attaché à l’INSERM, CEA et Université Grenoble Alpes. Microbiologiste de 

formation et spécialisée en bactériologie infectieuse et interactions hôte-pathogène, j'ai contribué au 

cours des dix dernières années aux avancées de nos activités et à la reconnaissance de notre laboratoire 

aux niveaux local, national et international à travers des projets collaboratifs, des articles évalués par nos 

pairs (> 80 articles, 2 brevets) et des rencontres internationales. J'ai également été membre actif du 

réseau national GDR « Pseudomonas », du conseil scientifique du programme Doctorale de l'Université 

Grenoble Alpes et du Laboratoire d’Excellence «GRAL». Consciente des avancées technologiques 

rapides, notamment au niveau de la génomique, de la génétique, des technologies CRISPR-Cas, du 

séquençage de nouvelle génération, etc, j'ai trouvé nécessaire de me former dans une institution à la 

pointe de la science. À cette fin, j'ai pris une année sabbatique/ mise à disposition accordée par CNRS/ 

à Harvard Medical School en 2014-2015. Cette expérience internationale inédite a été riche 

scientifiquement et m'a aidée à appréhender de nouveaux défis après mon retour en France. Suite à 

une évaluation HCERES en «Vague A» l'année dernière, mon équipe rejoindra l'Institut de Biologie 

Structurale de Grenoble, l’UMR5075, en 2021. 
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